
การเฝ้าระวังการกลายพันธุ์และการดื้อยาของไวรัสไข้หวัดใหญ่และไข้หวัดนกท่ีระบาด  

ในประเทศไทย ปี พ.ศ. 2547-2550 
 ในปี 2549 ประเทศไทยพบผู้ป่วยติดเชื้อไวรัสไข้หวัดนกเพิ่มขึ้นอีก 3 ราย สามารถแยกเชื้อ
ได้ 2 ราย จากผลการตรวจชันสูตรทางห้องปฏิบัติการด้วยวิธี RT-PCR  ยืนยันว่าเป็นไวรัส H5N1  
และเมื่อวิเคราะห์ข้อมูลทางพันธุกรรมของ HA gene ด้วยวิธี DNA sequencing  และ phylogenetic 
tree analysis (รูปท่ี 1) พบว่าไวรัส avian influenza H5N1 ที่พบในผู้ป่วยในประเทศไทยตั้งแต่ปี 
2547 จนถึง 2549 ยังจัดอยู่ในสายพันธุ์กลุ่ม H5N1 clade 1 ซึ่งพบเป็นส่วนใหญ่ในประเทศเวียตนาม 
ไทย  และกัมพูชา  ยังไม่พบ H5N1 clade 2  ซึ่งระบาดในประเทศจีน อินโดนีเซีย ญ่ีปุ่น และเกาหลี    
อย่างไรก็ตามมีรายงานการตรวจพบ H5N1 clade 2 ในสัตว์ปีกในประเทศ ลาว มาเลเซีย และภาค
ตะวันออกเฉียงเหนือของประเทศไทย  ซึ่งท าให้ประเทศไทยต้องเพิ่มมาตรการณ์ป้องกันไม่ให้มีการ
ติดเชื้อจากสัตว์มาสู่คนอย่างเข้มงวด   

ในปี 2550 ได้ท าการสุ่มตัวอย่างเชื้อที่แยกได้จากโรงพยาบาลในเครือข่ายทั้ง 10 แห่งมา
วิเคราะห์ข้อมูลทางพันธุกรรมของ HA gene ด้วยวิธี DNA sequencing  และ phylogenetic tree 
analysis และ NA gene เพื่อหายีนส์ที่บ่งชี้การด้ือยา (รูปท่ี 2-7)  ผลการศึกษาไม่พบไวรัสสายพันธุ์ที่
มียีนส์ที่บ่งชี้การด้ือยาในกลุ่ม neuraminidase inhibitor และไวรัสไข้หวัดใหญ่สับทัยป์ A/H1N1 , 
H3N2 และทัยป์ B มี HA และ NA gene ที่คล้ายคลึงกับสายพันธุ์วัคซีนทางซีกโลกใต้มากที่สุด 
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รูปท่ี 1   Phylogenetic tree analysis ของ HA gene เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดนก 
H5N1 ในผู้ป่วยในประเทศไทย และในต่างประเทศ 
 

 
 
 
 
 



Guam/1/07 10/07

Philippines/3020/07 8/07

Thailand/486/07 6/07

Malaysia/862/07 7/07

Singapore/43/07 5/07

Victoria/501/07 2/07

Macau/189/07 2/07

Singapore/07/06 3/06

Brisbane/108/06 8/06

Macau/213/07 3/07

Shenzhen/141/05 11/05

Brisbane/600/07 7/07

Darwin/9/07 8/07

Perth/73/06 7/07

Victoria/555/07 8/07

Sydney/142/07 11/07

Thailand/545/07 7/07

SriLanka/22/07 5/07 

Thailand/735/06 10/06

Waikato/01/07 5/07 

Philippines/673/06 5/06

NewCaledonia/9/04e

Malaysia/419/06 10/06

Christchurch/49/06 7/06

SolomonIslands/3/06e 8/06

Thailand/738/06 10/06

Thailand/798/06 11/06

Cambodia/5/06 4/06

Malaysia/100/06

Singapore/14/04

CapeTown/106/07 7/07

Perth/1/07 1/07

Auckland/16/07

Brisbane/193/04

NewCaledonia/20/99e

10 nucleotides 

K144E

S46N

R192M

A193T

T197K

R149K

D45N
K144E

E276K

R192KT90K

Y101H

R212K

T269N

V132T

K144E

K81R

R149K

Y256F

2007 Thailand H1N1 Hemagglutinin Genes

 
 

 

 

รูปท่ี 2   Phylogenetic tree analysis ของ HA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่
H1N1ในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  
 



Thailand/545/07 7/07

Thailand/570/07 7/07

Sydney/142/07 11/07 

Darwin/9/07 8/07

SthAustralia/24/07 7/07

Perth/119/07 8/07

Victoria/515/07 8/07

SriLanka/22/07 5/07

Philippines/673/06 5/06

Guam/1/07 10/07

Philippines/3020/07 9/07

Malaysia/862/07 7/07

Singapore/43/07 5/07

Thailand/486/07 6/07

Jeju/2779/07 3/07

Macau/213/07 3/07

Shenzhen/141/2005

Thailand/380/06 7/06

Thailand/798/06 11/06

Thailand/371/06 7/06

Malaysia/100/06

Cambodia/5/06 5/06

NewCaledonia/9/04 5/04

Perth/1/07 1/07

CapeTown/106/07 7/07

Brisbane/47/07 6/07

Auckland/16/07

Brisbane/193/04

NewCaledonia/20/99

10 nucleotides 

2007 Thailand H1N1 Neuraminidase Genes

Reference strain

e: egg isolate

 
รูปท่ี 3   Phylogenetic tree analysis ของ NA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่

H1N1ในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  
 

 



Auckland/82/07 10/07

Darwin/18/07 8/07

Malaysia/0540/07 5/07

Victoria/506/07 7/07 

Sydney/257/07 6/07

Wisconsin/3/07e cdc 1/07

Johannesburg/66/07 7/07

Brisbane/10/07e 2/07

HongKong/2657/07

Thailand/568/07 8/07

SriLanka/23/07 5/07 

Taiwan/834/07 10/07

Perth/904/07 7/07 

Malaysia/382/06 9/06 

NewCaledonia/10/06 10/06

Thailand/775/06 11/06

Brisbane/9/06e 6/06

Philippines/1908/07 6/07

Florida/04/07

Thailand/97/07 1/07

Thailand/36/07 1/07

Thailand/29/07 1/07

Thailand/31/07 1/07 

Thailand/159/07 1/07

Victoria/500/07 1/07 

Thailand/809/07 11/06

Thailand/273/07 2/07

Nepal/921/06e 7/06 

Darwin/4/07 4/07 

Tahiti/3/06 8/06 

Christchurch/19/06 6/06 

Macau/200/07 2/07

SthAustralia/21/07 7/07

HenanJinshui/147/07e cdc 1/07

Gangwon/1208/07 1/07

Brisbane/4/07e 1/07

Philippines/549/07 2/07

Malaysia/753/05 sen

Wisconsin/67/05e res

California/7/04 9/04 sen

10 nucleotides

G50E

K140I

R142G

L157S

K173E

G50E

K140Q

N144D

G50E

R142G

N144D

S193F

D225N

2007 Thailand H3N2 Hemagglutinin Genes

 
 

 

  

 

รูปท่ี 4   Phylogenetic tree analysis ของ HA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่
H3N2ในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  
 

 

 

 



Thailand/31/07 1/07

Brisbane/23/07 3/07

Thailand/36/07 1/07

Thailand/97/07 1/07

Thailand/809/07 11/06

Malaysia/337/07 3/07

Nepal/921/06

California/7/04ecdc 9/04

NewYork/55/04e

Malaysia/753/05e

Wisconsin/67/05

Macau/200/07 2/07

Darwin/5/07 7/07

Victoria/506/07 7/07

Thailand/568/07 8/07

SriLanka/10/07 4/07

Brisbane/10/07 2/07

Auckland/82/07 10/07

Sydney/215/07 7/07

CapeTown/97/07

Perth/900/07 7/07

Malaysia/0540/07 5/07

Philippines/1908/07 6/07

Taiwan/305/07

10 nucleotides

2007 Thailand H3N2 Neuraminidase Genes

Reference strain

e: egg isolate

 
 

 

รูปท่ี 5   Phylogenetic tree analysis ของ NA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่
H3N2ในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  

 

 

 



Singapore/30/07 5/07

Malaysia/119/06

Thailand/55/06 2/06

Taiwan/478/07 9/07

Antarctic/1/07 os

Sydney/1/07 3/07

Brisbane/25/07 10/07

Christchurch/200/07 2/07

Chungbuk/2786/07 3/07

Thailand/369/07 3/07

Goroka/1/07

Florida/7/04ecdc

Victoria/511/07e 10/07

Auckland/1/07

Jiangsu/10/03e

Shanghai/361/02e

Yamagata/16/88

10 nucleotides

V252M

N166Y

G230S

P108A

G230D

2007 Thailand B Hemagglutinin Genes

B Yamagata lineage

Reference Strain

e: egg isolate

Amino acid changes to the reference strains

 
 

 

 

รูปท่ี 6   Phylogenetic tree analysis ของ HA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่ 
ทัยป์ Bในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  



Waikato/01/07 3/07

Singapore/27/07 4/07

Tula/3/07 3/07

Thailand/21/07 1/07

Victoria/210/07 7/07

Ohio/1/05e 8/05

Brisbane/2/07 2/07

Malaysia/2506/04e 12/04

Jiangsu/10/03

Shanghai/361/02

Thailand/55/06 2/06

Malaysia/232/07 3/07

Auckland/1/07

Sydney/1/07 3/07

Victoria/506/07 9/07

Perth/6/07 5/07

Antarctica/1/07

Taiwan/748/07 9/07

Florida/7/04e 10/04

Yamagata/16/88

Victoria/2/87

10 nucleotides 

Reference strain

e: egg isolate

2007 Thailand B Neuraminidase Genes

 

รูปท่ี 7   Phylogenetic tree analysis ของ NA gene  เปรียบเทียบสายพันธุ์ไวรัสไข้หวัดใหญ่ 
ทัยป์ Bในประเทศไทยและสายพันธุ์วัคซีน  

 


