
ผลการศึกษาการเปลีย่นแปลงสายพนัธ์ุไข้หวดัใหญ่ 
ด้วยวธิี Gene sequencing 

 สถาบนัวจิยัวทิยาศาสตร์สาธารณสุข กรมวทิยาศาสตร์การแพทย ์ไดสุ่้มตวัอยา่งเช้ือไขห้วดัใหญ่ท่ีแยก
ไดใ้นระบบเฝ้าระวงัของกรมวทิยาศาสตร์การแพทยแ์ละระบบบริการตรวจวเิคราะห์ทางหอ้งปฏิบติัการ 
ระหวา่ง เดือนมกราคม ถึง พฤษภาคม  2560 มาศึกษาการเปล่ียนแปลงสายพนัธ์ุ ดว้ยวธีิ Gene sequencing 
พบวา่ตวัแทนของเช้ือไขห้วดัใหญ่ท่ีแยกได ้เม่ือเปรียบเทียบกบัสายพนัธ์ุวคัซีนมีสัดส่วนดงัน้ี 

สายพนัธ์ุที่แยกได้ในประเทศไทยระหว่างเดือนมกราคม – พฤษภาคม  2560 

pdmA(H1N1)  
 

ร้อยละ A (H3N2) 
 

ร้อยละ B  ร้อยละ 

A/Michigan/45/2015 
(H1N1)pdm09 

100  A/Hong Kong/4801/2014 
(H3N2) 

100 B/Brisbane/60/2008 
(Victoria lineage) 

48.78 

 
   

B/Phuket/3073/2013  
(Yamagata lineage) 

51.22 

 ในปี 2560 น้ีประเทศไทยสามารถเลือกใชว้คัซีนป้องกนัไขห้วดัใหญ่ท่ีใชส้ าหรับประเทศทางซีกโลก
เหนือหรือซีกโลกใตไ้ด ้เน่ืองจากในปีน้ีวคัซีนทั้ง 2 ซีกโลกมีองคป์ระกอบของเช้ือทั้ง 3 สายพนัธ์ุตรงกนัคือ 

It is recommended that trivalent vaccines for use in the 2017-2018 influenza season 

(Southern and Northern hemisphere winter) contain the following: 
– an A/Michigan/45/2015 (H1N1)pdm09- like virus; 
– an A/Hong Kong/4801/2014 (H3N2)-like virus; 

– a B/Brisbane/60/2008-like virus. 
It is recommended that quadrivalent vaccines containing two influenza B 

viruses contain the above three viruses and a B/Phuket/3073/2013 virus 
ซ่ึงขณะน้ีกระทรวงสาธารณสุขไดน้ าเขา้วคัซีนทางซีกโลกใตแ้ลว้และเร่ิมรณรงคใ์ห้วคัซีนแก่

กลุ่มเป้าหมายตั้งแต่เดือนมิถุนายน 2560 เป็นตน้ไป และจากขอ้มูลการเฝ้าระวงัสายพนัธ์ุไขห้วดัใหญ่ในช่วงน้ี 
พบวา่ สายพนัธ์ุไขห้วดัใหญ่ชนิด A(H1N1)pdm09 และ A(H3N2) ท่ีแยกไดจ้ากโครงการเฝ้าระวงัฯมีความ
ใกลเ้คียงกบัสายพนัธ์ุวคัซีนในปี 2560 ร้อยละ 100 ยกเวน้เช้ือไขห้วดัใหญ่ชนิด B ซ่ึงพบสายพนัธ์ุ 
B/Phuket/3073/2013 มีแนวโนม้พบมากข้ึนจากปีท่ีแลว้ และไม่ไดบ้รรจุอยูใ่นวคัซีนชนิดเช้ือตาย 3 สายพนัธ์ุ  
( Trivalent vaccines) ยกเวน้วคัซีนชนิดเช้ือตาย 4 สายพนัธ์ุ (Quadrivalent  vaccines ) ซ่ึงบรรจุเช้ือไขห้วดัใหญ่
ชนิด B ทั้ง 2 สายพนัธ์ุคือ  B/Brisbane/60/2008 และ B/Phuket/3073/2013 
 
 



 

 


