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รายงานการเปล่ียนแปลงสายพันธุ2ไข5หวัดใหญ;ระหว;าง 1 ต.ค. 2565 – 19 เม.ย. 2566 

โดย ศูนย2ไข5หวัดใหญ;แห;งชาติ สถาบันวิจัยวิทยาศาสตร2สาธารณสุข กรมวิทยาศาสตร2การแพทย2 

 

คัดเลือกตัวอย,างจากผู2ป4วยที่มีอาการคล2ายไข2หวัดใหญ, (ILI)  ผู2ป4วยที่มีอาการรุนแรง ปอดบวม ปอด

อักเสบ (SARI) จากระบบเฝNาระวังโรคไข2หวัดใหญ,และไข2หวัดนก โดยกระทรวงสาธารณสุข ระหว,างวันท่ี 1 

ต.ค. 2565 – 19 เม.ย. 2566 มาศึกษาสายพันธุ]ของเชื้อไข2หวัดใหญ,ด2วยวิธี whole genome sequencing 

ผลการศึกษาพบสายพันธุ]เชื้อไข2หวัดใหญ,ที่กำลังระบาดส,วนใหญ,คล2ายคลึงกับสายพันธุ]วัคซีนท่ีองค]การอนามัย

โลกประกาศใช2สำหรับประเทศทางซีกโลกใต2ในปp พ.ศ. 2566 โดยเชื้อในกลุ,ม A/(H3N2) มีความคล2ายคลึงกับ

สายพันธุ ]  A/Darwin/9/2021 (H3N2)-like virus เชื ้อไข2หวัดใหญ,ชนิด B มีความคล2ายคลึงกับสายพันธุ]   

B/Austria/1359417/2021 (Victoria lineage) และเชื้อไข2หวัดใหญ,ชนิด A/H1N1pdm09 มีความคล2ายคลึง

กับสายพันธุ]   A/Sydney/5/2021 (H1N1)pdm09-like virus 

โดยสายพันธุ]วัคซีนปNองกันไข2หวัดใหญ,แบบ quadrivalent vaccines ท่ีกระทรวงสาธารณสุขฉีดให2

กลุ,มเปNาหมายในเดือนมิถุนายน 2566 เป�นวัคซีนท่ีใช2สำหรับประเทศทางซีกโลกใต2ประกอบด2วยเช้ือ  4 สาย

พันธุ]คือ  

• an A/Sydney/5/2021 (H1N1)pdm09-like virus;  

• an A/Darwin/9/2021 (H3N2)-like virus;  

• a B/Austria/1359417/2021 (B/Victoria lineage)-like virus; and 

• a B/Phuket/3073/2013 (B/Yamagata lineage)-like virus. 

 

 ผลการศึกษาการเปลี่ยนแปลงสายพันธุ]เชื้อไวรัสไข2หวัดใหญ,ที่ตรวจพบระหว,างวันที่ 1 ต.ค. 2565 – 

19 เม.ย. 2566 ด2วยวิธี next generation sequencing จำนวน 360 สายพันธุ]พบว,าตัวแทนของเชื้อไข2หวัด

ใหญ,ท ี ่แยกได2จากต ัวอย ,างผ ู 2ป 4วยไข 2หว ัดใหญ,ชน ิด A/H3 จำนวน 218 สายพ ันธุ]  เป �นสายพ ันธุ]  

A/Darwin/9/2021 (H3N2)-like virus โดยจัดอยู,ใน Clade 3C.2a1b.2a.2 ดังแสดงในรูปที่ 1 เชื ้อไข2หวัด

ใหญ,ชนิด B จำนวน 71 สายพันธุ ] จัดอยู ,ในกลุ ,ม Victoria lineage โดยมีความคล2ายคลึงกับสายพันธุ]  

B/Austria/1359417/2021 (Victoria lineage) และจัดอยู ,ใน Clade VIA.3a.2 แสดงในรูปที ่ 2 ส,วนเช้ือ

ไข2หวัดใหญ,ชนิด A/H1N1 pdm09 ซ่ึงพบเป�นส,วนน2อยจำนวน 11 สายพันธุ] เป�นสายพันธุ] A/Sydney/5/2021 

(H1N1)pdm09-like virus จำนวน 10  สายพ ัน ธุ]  จ ั ดอย ู , ใน  Clade 6B.1A.5a.2 และ เป �นสายพ ัน ธุ]  

A/Guangdong-Maonan/SWL1536/2019 จำนวน 1 สายพันธุ] จัดอยู,ใน Clade 6B.1A.5a.1 แสดงในรูปท่ี 3  

ซึ ่งสายพันธุ ]ท ี ่ตรวจพบในประเทศไทยส,วนใหญ,สอดคล2องกับสายพันธุ ] ท่ีกระทรวงสาธารณสุขฉีดให2

กลุ,มเปNาหมายในเดือนมิถุนายน 2566 ซ่ึงเป�นวัคซีนท่ีประกาศใช2สำหรับประเทศทางซีกโลกใต2ในปp 2023 
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รูปท่ี 1 แสดง Phylogenetic tree ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด A/H3 ท่ีแยกได2จากตัวอย,างผู2ป4วย พบคล2ายคลึง

กับสายพันธุ] A/Darwin/9/2021 (H3N2)-like virus  โดยจัดอยู,ใน Clade 3C.2a1b.2a.2 

 

 
รูปท่ี 2 แสดง Phylogenetic tree ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด B ท่ีแยกได2จากตัวอย,างผู2ป4วย พบคล2ายคลึงกับสาย

พันธุ] B/Austria/1359417/2021 โดยจัดอยู,ใน VIA.3a.2 
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รูปท่ี 3 แสดง Phylogenetic tree ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด A/ H1N1pdm09 ท่ีแยกได2จากตัวอย,างผู2ป4วย พบ

คล2ายคลึงกับสายพันธุ] A/Sydney/5/2021 (H1N1)pdm09-like virus โดยจัดอยู,ใน Clade 6B.1A.5a.2 
 

 และเม่ือศึกษาตำแหน,งการกลายพันธุ]บนยีน Neuraminidase (NA) ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด A/H3 

ไม,พบยีนท่ีบ,งช้ีการด้ือยาท่ีตำแหน,ง E119I/V, R224K, R292K และ N294S สำหรับตำแหน,งการกลายพันธุ]บน

ยีน NA ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด B ไม,พบยีนท่ีบ,งช้ีการด้ือยาท่ีตำแหน,ง E119A/D/G/V, R152K, I222L, R292K 

และ R374K ส,วนตำแหน,งการกลายพันธุ]บนยีน NA ของเช้ือไข2หวัดใหญ,ชนิด A/ H1N1pdm09 ไม,พบยีนท่ีบ,งช้ี

การด้ือยาท่ีตำแหน,ง E119V, Y155H, H275Y, R293K และ N295S อ2างอิงข2อมูลตำแหน,งการกลายพันธุ]จาก

องค]การอนามัยโลก ลงวันท่ี 3 พฤษภาคม 2565 

อย,างไรก็ตามการเฝNาระวังโรคการเปล่ียนแปลงสายพันธุ]ไข2หวัดใหญ,ยังคงมีความสำคัญและจำเป�นต2อง

เฝNาระวังอย,างต,อเน่ือง เพ่ือให2ทราบอุบัติการณ]แนวโน2มการระบาดใหญ, การกลายพันธุ] และการเปล่ียนแปลง

สายพันธุ]ท่ีต,างไปจากเดิม เพ่ือวางมาตรการการควบคุมและปNองกันโรค ได2อย,างเหมาะสมและทันการณ]  
 

เอกสารอ2างอิง 

1. Recommended composition of influenza virus vaccines for use in the 2023 southern 

hemisphere influenza season 

https://www.who.int/publications/m/item/recommended-composition-of-influenza-virus-

vaccines-for-use-in-the-2023-southern-hemisphere-influenza-season 

2. Summary of neuraminidase (NA) amino acid substitutions associated with reduced inhibition 

by neuraminidase inhibitors (NAIs) 

https://www.who.int/publications/m/item/summary-of-neuraminidase-(na)-amino-acid-

substitutions-associated-with-reduced-inhibition-by-neuraminidase-inhibitors-(nais) 

3. Next clade, Clade assignment, mutation calling, and sequence quality checks 

https://clades.nextstrain.org/ 


