
            องค์การอนามัยโลกยังคงให้ความสำคัญกับการติดตามเชื้อไวรัส SARS-CoV-2 กลุ่ม Omicron
จำนวน 7 สายพันธุ์ จากข้อมูลความชุกและตำแหน่งการกลายพันธุ์ที่เป็นปัจจัยส่งผลต่อความสามารถใน
การแพร่เชื้อ ได้แก่ 

      
            สายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง หรือ Variants of Interest (VOI) จำนวน 1 สายพันธุ์ ได้แก่ JN.1*
            สายพันธุ์ที่ต้องจับตามอง หรือ Variants under monitoring (VUM) จำนวน 6 สายพันธุ์ ได้แก่ KP.3*,
            KP.3.1.1*, LB.1*, XEC* , LP.8.1* และ NB.1.8.1 

      

สถานการณ์
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ในประเทศไทย
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NB.1.8.1  : มีต้นกำเนิดมาจากสายพันธุ์ลูกผสม XDV.1.5.1  
           มีการกลายพันธุ์บนโปรตีนหนาม ได้แก่ S:T22N, S:F59S, S:G184S, S:A435S,S:F456L, S:T478I, S:Q493E 

           พบครั้งแรกเมื่อวันที่ 22 มกราคม 2568 

              มีอัตราการได้เปรียบในการเจริญเติบโตร้อยละ 57 (อ้างอิงข้อมูลจากฐานข้อมูล CoV-spectrum ณ วันที่ 4 มิถุนายน 2568) 

           สายพันธุ์ NB.1.8.1 ถูกระบุเป็นสายพันธุ์ที่ต้องจับตามอง (VUM) เมื่อวันที่ 23 พฤษภาคม 2568

           ปัจจุบันพบใน 25 ประเทศ ทั่วโลก และยังมีจำนวนลำดับพันธุกรรม น้อยกว่าสายพันธุ์อื่นๆ

           อาการและความรุนแรง คล้ายกับโควิด-19 สายพันธุ์อื่นๆ เช่น ไข้ ไอ เจ็บคอ ทั้งนี้ความรุนแรงขึ้นอยู่กับแต่ละบุคคล

    สายพันธุ์ NB.1.8.1  จำนวน 210 ราย  คิดเป็นสัดส่วนร้อยละ 73.9
    สายพันธุ์ XEC* จำนวน 39 ราย  คิดเป็นสัดส่วนร้อยละ 13.7
   สายพันธุ์ JN.1*, LP.8.1*, สายพันธุ์อื่นๆ, KP.3.1.1* และ KP.3* พบจำนวนสายพันธุ์.      
ละ 12, 10, 7, 4 และ 2 ราย โดยคิดเป็นสัดส่วนร้อยละ 4.2, 3.5, 2.5, 1.4 และ 0.7 ตาม
ลำดับ

สถานการณ์สายพันธุ์โอมิครอนในประเทศไทยในรอบ 30 วัน
 29 เมษายน ถึง  25 พฤษภาคม 2568 จำนวน 284 ราย ผลการวิเคราะห์พบ

JN.1* : พบจำนวนผู้ป่วยสะสม 2,241 ราย (68.34%)
LB.1* : พบจำนวนผู้ป่วยสะสม 199 ราย (6.07%)
NB.1.8.1 : พบจำนวนผู้ป่วยสะสม 176 ราย (5.37%)
XEC* : พบจำนวนผู้ป่วยสะสม 109 ราย (3.32%)

สถานการณ์สายพันธุ์โอมิครอนในประเทศไทย
      ตั้งแต่เดือนมกราคม 2567 – พฤษภาคม 2568 
      มีจำนวนสายพันธุ์สะสม 3,279 ราย พบ

ที่มา  1 ) 22052025_NB.1.8.1_IRE    2) HTTP://COVSPECTRUM.ORG    3) ฐานข้อมูล GISAID

           กรมวิทยาศาสตร์การแพทย์ ร่วมมือกับเครือข่ายห้องปฏิบัติการเฝ้าระวังการเปลี่ยนแปลงสายพันธุ์อย่างต่อเนื่องและการ
เผยแพร่ผ่านฐานข้อมูลสากล GISAID อย่างสม่ำเสมอ ปัจจุบันไทยเผยแพร่จีโนมสะสม 48,541 ราย นับตั้งแต่เริ่มสถานการณ์ระบาด
โควิด 19 ในประเทศไทย เดือน มกราคม 2563 ถึง 4 มิถุนายน 2568
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หมายเหตุ : ข้อมูลการจัดกลุ่มสายพันธุ์ อ้างอิงจากผลการวิเคราะห์ด้วยระบบ NEXTCLADE ณ วันที่วิเคราะห์ 28 พฤษภาคม 2568

แหล่งข้อมูล :ฐานข้อมูล GISAID ณ วันที่ 4 มิถุนายน 2568


